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Y-haploryhméa N1c:n kerrostumat
(Jaakko Hakkinen, 12.8.2010)

Selitykset:

> = mutaation suunta

10 = alkuperdinen arvo

11 = yhden askeleen mutaatio (10 > 11)

12 = kahden askeleen mutaatio (10 > 12) tai tuplamutaatio (10 > 11 > 12)

10 = (oletettu) takaisinmutaatio (10 > 11 > 10)

[1] = samanné&kdiset haplotyypit, jotka alueellisin perustein ovat todennakdisesti eri alkuperéa
* = haploryhmé& on N muttei testattu sen tarkemmin

(REC.) = rekonstruoitu haplotyyppi (ei toistaiseksi 16ydetty)

1. N1c:n juurruttaminen

Tasséa analyysissa kaytan haploryhmasta nimitystd N1c (Tat-C) enk& N1cl (M178), koska
jalkimmaéinen mutaatio nayttaisi 16ytyvan kaikista niista haplotyypeista joista ensimmainenkin. Jopa
kauimpana kaikista muista olevat jakuuttien haplotyypit nayttavat sisaltdvdn molemmat mutaatiot.

Haploryhmaan N1c (entinen N3) kuuluvien klustereiden tai alalinjojen status voi vaihdella
hyvinkin radikaalisti sen mukaan, miten koko haploryhmd on juurrutettu Y-kromosomaalisten
haploryhmien fylogeneettiseen puuhun (sukupuuhun). Polveutumissuhteet (mikd haplotyyppi on
alkuperdinen ja mika on kehittynyt siitd) saattavat kd&ntya jopa aivan paalaelleen.

Esimerkiksi Kalevi Wiik seuraa perusteellisessa esityksessddn ”Suomen miehet” sitd juurrutusta,
joka on esitetty tutkimuksessa Lappalainen et al. (2006). Tass& mallissa haploryhman N1c perus-
tajahaplotyyppi on seuraavanlainen:

141114 14 16 24 11 14 13 (Lappalainen et al. 2006: ht 85)
(DYS19, 385a, 385h, 389-1, 389b [11-1], 390, 391, 392, 393)

Tama haplotyyppi eroaa vain kahden locuksen osalta verrokkihaplotyypistd, joka kuuluu
haploryhmaan K:

14121414 16 24 11 13 13 (Lappalainen et al. 2006: ht 205)

T&han juurrutukseen perustuen Wiik johtaa kaikki muut suomalaiset N1c-haplotyypit perustaja-
haplotyypista 85. Mainitun tutkimuksen jalkeen on kuitenkin ilmestynyt useita tutkimuksia, joiden
ansiosta kaytossé on nyt enemman aineistoa muista N-haploryhmistda (Rootsi et al. 2007; Derenko
et al. 2007; Balanovsky et al. 2008; Mirabal et al. 2009), ja talla perusteella ndyttaisikin olevan
tarpeen arvioida uudelleen N1c:n perustajahaplotyyppi:

14 1112 14 16 23 10 13 13 (Rootsi et al. 2007: Chinese N*)

131212 1317 22 10 14 14 (Rootsi et al. 2007: Fiji N*)

1412 131316 22 10 15 13 (Rootsi et al. 2007: Kazah N1a [entinen N1])
1412 131316 23 10 14 13 (Derenko et al. 2007: Khakass N1b [entinen N2])
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Vertailemalla nditd eri N-haploryhmiin kuuluvia keskenddn laheisid haplotyyppeja voidaan
rekonstruoida N1-perustajahaplotyyppi, joka sattuu talla tarkkuudella olemaan sama kuin hakassien
N1b-haplotyyppi:

1412 131316 23 10 14 13 (N1 FHT)

Taméa on samalla N1c-perustajahaplotyyppi, koska eri N1c-linjat ndyttdvat eronneen suoraan tasta
haplotyypista (ks. jaljempand). Aiemmin perustajahaplotyypiksi oletettu ht 85 eroaa nyt tast4
todennakoisimmasta perustajahaplotyypista peréti 5 locuksen osalta!

141114 14 16 24 11 14 13 (Lappalainen et al. 2006: ht 85)
Néayttaakin olevan silkka yhteensattuma, etté laajalle levinneessa ja runsaassa haploryhmassa N1c
on syntynyt haplotyyppi, joka muistuttaa vanhempaa haploryhmda K (josta N polveutuu). N&in
ollen Suomen N1c-haplotyyppien kehitys on johdettu ikéan kuin takaperin, oksan karjesta runkoa
kohti. Kyseinen itdsuomalainen (eteldkarjalainen) haplotyyppi 85 on todellisuudessa hyvin korkeal-
la sukupuussa; tata havainnollistaa polku, joka johtaa siihen lahdettdessa perustaja-haplotyypisté
(FHT):

1412 131316 23 10 14 13 (N1c FHT)

14 11 1313 16 23 10 14 13 (Khakass)

1411 14 14 16 23 10 14 13 (Udmurt, Finn.W)

1411 14 14 16 23 10 14 13 (Komi.Pri, Komi.lzh, Altaian, Mansi, Khanty, Kar, Rus.lwa,
Rus.Pen, Mari, Chuvash)

1411141416 23 11 14 13 (Finn.E)

14 11 14 14 16 24 11 14 13 (Finn.E, Saami.Swe)

Liséksi on olennaisen térke&a ottaa huomioon niin laaja (maantieteellisesti, ei valttaméatta maaralli-
sesti) haplotyyppiaineisto kuin mahdollista. Ei ole mielekasta yritt44 johtaa yhtd suomalaista haplo-
tyyppid toisesta, jos samanlaisia haplotyyppejé tavataan muualtakin maailmasta. On luonnollisesti-
kin paljon uskottavampaa, ettd tietty mutaatio on tapahtunut vain kerran, ja sitten sita edeltava ja
sitd seuraava muoto ovat yhdessé levinneet laajalle alueelle, kuin ettd sama mutaatio olisi tapahtu-
nut useita kertoja eri alueilla.

Seuraavassa on yritykseni jarjestella kerrostumiin N1c-haplotyyppien laaja aineisto, jonka olen
kerannyt tutkimuksista, jotka listataan Kirjoituksen lopussa. Mikali 10ydetdadn uusia SNP-mutaati-
oita, jotka jakavat haploryhmén N1c kahtia, tdssé esitetty luokittelu saattaa osoittautua joiltain osin
virheelliseksi. Samoin saattaa vaikuttaa haplotyyppien analysointi 67 markkerin tarkkuudella.

Mutta vaikka jonkin ryhmén polveutuminen saattaakin tarkentua tai muuttua, alueellinen levin-
neisyys pysyy samana, ja sen perusteella on mahdollista yhdistaa tietyt ryhmét tiettyihin historialli-
siin ilmi6ihin. Mikéli haplotyyppi kuuluu ”Suomenlahti”-ryhmaan, tdmé status ei todennakdisesti
muutu, vaikka ryhman polveutuminen muuttuisikin: tdhan ryhmaan kuuluvan haplotyypin l&dhimmaét
sukulaiset 16ytyvat edelleen virolaisten ja karjalaisten keskuudesta, ja ryhma voidaan edelleen yh-
distdéd itamerensuomalaisiin ja mahdollisesti kantasuomen levidmiseen. Juuri tallaisesta tiedosta
ihmiset ovat kiinnostuneita saadessaan geenitestiensé tulokset.

En listaa tassa analyysissa kaikkia N1c-haplotyyppejd, koska niitd on useita satoja; annan vain
kunkin ryhman perustajahaplotyypin ja muutamia sitd ymparoivid haplotyyppeja, useimmiten yh-
den mutaatioaskeleen pééssé olevia. Kaikki muut haplotyypit on yleensa suhteellisen helppo johtaa
naista ryhmien perustajista, vaikka joskus mahdollisuuksia on téalla tarkkuudella useampia. Ryhmien
nimityksia kasitelladn osiossa 3. (Suomalainen N1c).
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2. N1c-haplotyyppien kerrostaminen
1. ryhma: DYS385a =12 > 11
14 11 13 13 16 23 10 14 13 (Khakass)

la. DYS393 = 13 > 14 (FENNOSKANDIA)

14 11 1313 16 23 10 14 14 (Swe.Vasterb, Finn, Est, Kar, Rus.Arch)
1411 1313 16 24 10 14 14 (Rus.Arch, Rus.Smol, Finn.W)

14 11 1313 16 25 10 14 14 (Finn.E)

14 11 131316 22 10 14 14 (Swe.Upp)

14 11 1313 18 23 10 14 14 (Altaian)

1al. DYS19 = 14 > 13 (POHJANLAHTI)
13 11 13 13 16 23 10 14 14 (Swe.Skara, Finn.W)
13 11 13 13 17 23 10 14 14 (Swe.GOtE)

1a2. DYS19 = 14 > 15 (ITAINEN ITAMERI)

15111313 16 23 10 14 14 (Est, Finn.W, Lit, Swe.Vésterb, Rus.\ol)
1511131316 24 10 14 14 (Finn.W)

1510131316 23 10 14 14 (Lat, Lit, Est)

1511 141316 23 10 14 14 (Rus.Bri)

la2a. DYS391 =10>11
15111313 16 23 11 14 14 (Est, Finn, Lat, Lit, Komi.lzh, Rus)
15111313 16 22 11 14 14 (Finn.W)

1a2al. DYS385b = 13 > 14 (BALTIA)

151114 1316 23 11 14 14 (Lit, Lat, Est, Rus.Now, Slovak [1])
151214 1316 23 11 14 14 (Lat, Lit)

1511 14 14 16 23 11 14 14 (Lit, Lat, Est, Rus.Now)

1a2b. DYS389-1 = 13 > 14
15 11 13 14 16 23 10 14 14 (Est, Finn.W, Lit, Lat [2])
15 11 13 14 15 24 10 14 14 (Finn.E)

1a2bl. DYS391 = 10 > 11

15 11 13 14 16 23 11 14 14 (Lit, Lat, Est, Finn, Kar)
15 11 13 14 16 23 11 15 14 (Gediminid)

16 11 13 14 16 23 11 14 14 (Lit, Lat, Est, Finn, Kar)
15 11 12 14 16 23 11 14 14 (Est, Lat, Lith)

15 12 13 14 16 23 11 14 14 (Lit, Lat)

15 11 13 14 17 23 11 14 14 (Lit)

15 11 13 14 17 24 11 14 14 (Lit, Finn.E)

15 11 13 14 16 24 11 14 14 (Lit, Finn, Swe)

15 11 13 14 16 24 12 14 14 (FinnE)
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la2c. DYS385b =13 > 14 )
1511 14 13 16 23 10 14 14 (Finn.Osterb, Rus.Bri)

1a3. DYS389-1=13>14
14 11 13 14 16 23 10 14 14 (Tuvan, Buryat, Russian, Swe.Upp, Finn, Saami.FT)
14111314 16 24 10 14 14 (Rus.Bri, Finn, Saami.FT)

la3a. DYS391 =10 > 11 (LAAJA-ALAISIN)

1411 1314 16 23 11 14 14 (Komi.pri, Komi.lzh, Russ, Ukr, Est, Kar, Mong, Chukchi, Esk,
Turk, Madjar* [Kazakhstan], Swe, Saa, Finn, Lit, Rurikid)

14 11 1314 15 23 11 14 14 (Kar, Finn.E)

1311131416 23 11 14 14 (Finn.E, Kar)

14 11 1314 17 23 11 14 14 (Finn, Rus.Arch)

151113141623 11 14 14 (Even [2])

la3al. DYS385a =11 > 10
141013 14 16 23 11 14 14 (Est, Swe)
1410 13 14 1523 11 14 14 (Kar)

1a3a2. DYS392 = 14 > 15 (SIPERIANTURKKILAINEN)
1411 13 14 16 23 11 15 14 (Tofalar)

14 11 13 14 16 23 11 15 14 (Evenk)

1411 13 14 17 23 11 15 14 (Yakut)

14 11 13 14 18 23 11 16 14 (Yakut)

1a3a3. DYS385b = 13 > 11 (ETELAINEN)
14 11 11 14 16 23 11 14 14 (Komi.Pri, Khanty, Slovak, Tuva, Altai, Yakut)
14 11 11 14 16 24 11 14 15 (Finn.E)

1a3a4. DYS390 = 23 > 24 (SUOMENLAHTI)
14 11 13 14 16 24 11 14 14 (Finn, Est, Kar, Swe, Saami.FT)
14 11 13 15 16 24 11 14 14 (Est, Kar, Finn.E, Saami.FT)

la3ada. DYS389b =16 > 17
1411131417 24 11 14 14 (Est, Kar, Finn.E)

14 11 13 15 17 24 11 14 14 (Rus.Iwa, Est)

la3a4b. DYS390 = 24 > 25 (SAVOLAINEN)
14 11 13 14 16 25 11 14 14 (Finn.E, Swe.Varml, Kar)
14 11 13 14 16 25 12 14 15 (Finn.E)

1a4. DYS389b = 16 > 17 (LANSISUOMALAINEN)
14 11 13 13 17 23 10 14 14 (Finn.W)
1411 13 13 17 24 10 14 14 (Finn.W)

1b. DYS391 =10 > 11 (SUOMALAIS-SAAMELAINEN)
14 11 1313 16 23 11 14 13 (Est, Finn, Rus, Swe.V&rm)
14 11 1313 16 23 12 14 13 (Finn.E)
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1b1. DYS389b = 16 > 17
14 11 13 13 17 23 11 14 13 (Finn.E, Chukchi)

1bla. DYS390 = 23 > 24 (MUINAISKARJALAINEN)
14 11 13 13 17 24 11 14 13 (Finn.E, Kar)

1411 13 14 17 24 11 14 13 (Finn.E)

14 11 13 13 17 24 11 14 14 (Finn.E, Kar)

1411 14 13 17 24 11 14 13 (Finn.E)

1b2. DYS393 = 13 > 14 (ITAMERI)

14 11 13 13 16 23 11 14 14 (Est, Finn, Kar, Finn.Osterb)
14 10 13 13 16 23 11 14 14 (Finn.Osterb)

14 11 1313 1523 11 14 14 (Swe, Finn.W)

14111313 16 24 11 14 14 (Finn, Kar, Swe, Est, Komi.lzh)
14 11 12 13 16 23 11 14 14 (Finn, Kar, Est)

14 11 1313 17 23 11 14 14 (Kar, Finn.W, Saami.FT)

1b3. DYS389-1=13>14

14 11 13 14 16 23 11 14 13 (Mansi, Swe.Varm, Saami.Swe)
14 11 13 14 16 23 10 14 13 (Rus.Now)

14 11 1314 16 24 11 14 12 (Finn.E)

1b4. DYS19 =14 > 15 (SAAMELAINEN)
1511131316 23 11 14 13 (Saami.swe, Saami.FT, Finn.E)
151113131624 11 14 13 (Finn.E)

1b5. DYS391 =10 > 11 (korjattu: entinen 1cla)
1411 14 1316 23 11 14 13 (REC))

14 11 14 13 16 23 11 15 13 (Estonian)

14 11 14 13 16 23 11 14 14 (Finn.W, Est, Lat, Swe)
1311141317 23 11 14 14 (Saami.Swe)
1511141316 23 11 14 14 (Saami.FT [1])

1411 1413 17 23 11 14 14 (Swe)

1c. DYS385b = 13 > 14 (VOLGA-URAL)
14 11 14 14 16 23 10 14 13 (Udmurt, Finn.W)

1c1. DYS393=13>14
14 11 14 14 16 23 10 14 14 (Khanty, Buryat, Swe)
14 11 15 14 16 23 10 14 14 (Finn)

1c2. DYS 389-1=13 > 14

14 11 14 14 16 23 10 14 13 (Komi.Pri, Komi.lzh, Altaian, Khanty, Kar, Rus.lwa, Rus.Pen)
14 11 14 14 16 23 11 14 13 (Finn.E, Mansi)

1411 14 14 16 24 11 14 13 (Finn.E, Saami.Swe)

14 11 15 14 16 23 11 14 13 (Mari)

14 11 14 14 1523 11 14 13 (Chuvash)
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1c2a. DYS393 = 13 > 14

1411 14 14 16 23 10 14 14 (Est)

1411 14 14 16 22 10 14 14 (Rus.Lip)

1411 14 14 16 23 11 14 14 (Est, Kar, Finn.E)

1c2al. DYS390=23> 24
14 11 14 14 16 24 11 14 14 (Est, Finn, Swe, Kar)

2. ryhméa: DYS393 = 13 > 14

1412 13 13 16 23 10 14 14 (Ukr.FTDNA)
1412 13 13 16 24 10 14 14 (Rus.\ol)
1312 1313 17 23 10 14 14 (Lit)

2a. DYS389-1 = 13 > 11 (ALTAILAINEN)

XX Xx xx 11 16 23 10 14 14 (Mongol, Uyghur, Xibe)
XX XX xx 11 16 23 10 14 13 (Han Chinese)

XX XX Xx 11 16 23 10 14 12 (Daur)

2al. DYS391 = 10 > 11 (JUKAGIIRI)
14 12 13 11 16 23 11 14 14 (Yukaghir)
1411 13 11 17 23 11 16 14 (Yakut)

2b. DYS391 =10>11

14 12 13 13 16 23 11 14 14 (Bashkir)
14 12 1313 16 24 11 14 14 (Kar)

1512 1313 17 23 11 14 14 (Hungarian)

2¢. DYS389-1=13> 14
1412 1314 16 23 10 14 14 (Vepsian, Turkish ?)
1413131416 2310 14 14 (Finn.W)

2b/c1. DYS391=10>11/DYS3891 =13 > 14 (UGRILAINEN)
14 12 13 14 16 23 11 14 14 (Khanty, Rus.Vol, Finn.W)

14 12 13 14 17 23 11 14 14 (Khanty)

15 xx xx 14 16 23 11 14 14 (Turkish) ?

2b/cla. DYS390 = 23 > 24

14 12 13 14 16 24 11 14 14 (Finn, Swe, Kar)
1412 13 14 16 24 12 14 14 (Finn.E)

1412 13 14 17 24 11 14 14 (Finn.W)

2b/c1b. DYS19 = 14 > 13, DYS285a = 12 > 13
13 1313 14 16 23 11 14 14 (Finn.E)
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3. ryhma: DYS19 =14 > 15, DYS3891 =13 > 14
15121314 16231014 13 (REC))

3a. DYS385b = 13 > 14 (SAJAN 1)
15 12 14 14 16 23 10 14 13 (REC.)
15 12 14 14 16 23 10 14 14 (Tuva)
15 12 14 14 16 23 11 14 13 (Tuva)
15 12 14 14 16 23 12 14 13 (Finn.E)

3b. DYS391 = 10 > 11
15 12 13 14 16 23 11 14 13 (Rus.kursk)
15 13 13 14 16 23 11 14 13 (Lit, Finn.W)

3c. DYS385b =13 > 12 (SAJAN 2)

151212 1416 23 10 14 13 (Tuva)

1512 12 14 16 23 11 14 13 (Tuva, Khakass, Shor)
151212131623 11 14 13 (Tuva)

13121214 17 23 10 12 13 (Khanty) ?

Haploryhmd& N1c voidaan jakaa kolmeen eri ryhméén (1, 2, 3), ja jokainen ryhmé edelleen kolmeen
alaryhmééan (a, b, ¢). Ryhméat 2 ja 3 voidaan jakaa erillisiin eurooppalaisiin (2b, 2c, 3b) ja
aasialaisiin (2a, 3a, 3c) alaryhmiin, kun taas ryhmén 1 kohdalla tilanne on mutkikkaampi. Ryhma
kolme on arvoituksellinen, koska sen perustajahaplotyyppié ei ole toistaiseksi I0ydetty mistdan,
vaikka siind on tapahtunut kaksikin mutaatiota. LOytymattomyys saattaa johtua geneettisestd
pullonkaulasta: ehka perustajahaplotyyppi ei ole séilynyt nykypéivéan.

Alaryhmd 1a on suurimmaksi osaksi eurooppalainen, vaikka yht& polveutumislinjaa tavataankin
my0Os Aasiasta: 1la, 1a3, la3a, la3a2 ja 1a3a3. On mahdollista, ettd 1a, 1a3, 1a3a ja 1a3a3 ovat
yhdessé levinneet Euroopasta Aasian tai painvastoin, ja la3a2 on sitten myohemmin syntynyt
Etela-Siperiassa la3a:sta. Ryhma la+ (= sisaltda alaryhmat) nédyttdd edustavan varhaisinta N1c-
ekspansiota Itameren alueelle, paatellen sen laajasta levinneisyydestd: sitd tavataan uralilaisilta
kansoilta, skandinaaveilta, balteilta ja erdilta slaaveilta.

Alaryhmd 1b on rajoittunut 1&hinna itdmerensuomalaisiin ja saamelaisiin, kun taas alaryhmé 1c
on hieman itaisempi, painottuen Keski-Volgan ja Uralvuoriston tienoille, vaikka se onkin levinnyt
harvakseltaan myds Skandinaviaan. Kaikki ryhmédn 1 alaryhmét ovat pé&&asiassa eurooppalaisia,
mutta ryhmén perustajahaplotyyppi on tavattu vain Eteld-Siperian hakasseilta, joten ryhmén
alkuperd lienee Siperian puolella. Sen ekspansio nayttdd kuitenkin alkaneen vasta l&helld
Uralvuoristoa, joka jakaa ryhmat 2 ja 3 lantisiin (eurooppalaisiin) ja itdisiin (aasialaisiin)
alaryhmiin.
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3. Suomalainen N1c

FinnE SKar NKar NSavo NOB Finnw | SOB SSOB Satak Hame FinPr
la 5 1 1 3 13 2 3 1 6
2,3% 3% 12% 3,6 % 13,7 % 20 % 231% | 3,7% 20,7 %
lal 0 1 1
1,1% 10 %
1la2 0 6 4 2
6,3 % 30,8 % 6,9 %
la2a 1 1 1 1
0,5% 12% 1,1% 3,7%
la2b 4 1 3 2 1 1
19% 3% 3,6 % 21% 7,7% 34 %
la2bl 7 1 2 2 2 2 1 1
3,2% 3% 133% | 24% 24 % 2,1% 6,7 % 3, 7%
1la3 17 2 12 3 8 2 2 2 2
7,9 % 133% | 143% | 3,6% 8,4 % 13,3 % 154% | 74 % 6,9 %
la3a 11 2 1 5 3 9 1 2 3 3
51% 6,1 % 6,7 % 6% 3,6 % 95% 6,7 % 20 % 111% | 10,3%
la3a4 122 21 3 a7 51 16 4 3 7 2
565% | 636% | 20% 56 % 60,7% | 168% | 26,7% | 30% 259% | 6,9%
lad 0 2 1 1
21% 6,7 % 34 %
la+ 167 26 8 71 62 60 10 7 10 15 17
TOTAL | 773% | 788% |533% |845% | 738% |632% | 66,7% | 70% 769% | 556% | 58,6%
1b 2 1 1 3 2 1
0,9 % 3% 12% 32% 154% | 3,7%
1b1 1 1 0
0,5% 12%
1lbla 4 2 1 1 0
19% 6,1 % 6,7 % 1.2%
1b2 19 1 6 5 7 17 3 2 1 7 4
8,8 % 3% 40 % 6 % 8,3 % 179% | 20% 20 % 7,7% 259% | 138%
1b3 5 1 1 3 0
2,3% 3% 12% 3,6 %
1b4 3 2 1 1 1
14% 24 % 1.2% 11% 34 %
1b5 0 2 2
2,1 % 6,9 %
1b+ 34 5 7 9 13 23 3 2 3 8 7
TOTAL | 157% | 152% |46,7% | 10,7% | 155% | 242% | 20% 20 % 231% | 296% | 241%
1c 0 1 1
1,1% 3,4%
1cl 1 1 0
0,5% 12%
1c2 4 1 3 0
19% 3% 3,6 %
1c2a 2 2 0
0,9 % 24 %
1c2al 4 4 5 3 1 1
19% 4,8 % 53 % 20 % 3,7% 34 %
lc+ 11 1 0 2 8 6 3 0 0 1 2
TOTAL | 51% 3% 24 % 9,5 % 6,3 % 20 % 3,7% 6,9 %
2al 0 1 1
1,1 % 3,7 %
2b/cl 4 1 2 1 1 1 2
1,9% 3% 2,4 % 12% 1,1% 3,7% 6,9 %
2c 0 2 1 1
21% 3,7% 34 %
TOTAL | 216= 33 15 84 84 95 = 15 10 13 27 29
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3.1. Tarkeimmat ryhmat

Seuraava katsaus Suomen sisdisista suhteista perustuu tutkimukseen Lappalainen et al. 2006, jossa
tutkittiin neljaa itéista (SKar = Eteld-Karjala, NKar = Pohjois-Karjala, NSavo = Pohjois-Savo, NOB
= Pohjois-Pohjanmaa) ja viittd lantista maakuntaa (SOB = Etel&d-Pohjanmaa, SSOB =
ruotsinkielinen Pohjanmaa, Sat = Satakunta, Hime = Hame, FinPr = Varsinais-Suomi).

Selvésti yleisin N1c-ryhmd Suomessa (ks. taulukko lopussa) on 1la3a4 “Suomenlahti”, joka
edustaa 25-64 % kaikesta N1c:std muualla, mutta vain 7 % Varsinais-Suomessa ja puuttuu koko-
naan Satakunnasta. Pohjois-Karjalan pitoisuus (20 %) muistuttaa Lansi-Suomea. Alaryhma la3adb
”Savolainen”, jota luonnehtii mutaatio DYS390 = 24 > 25, rajoittuu Itd-Suomeen (vain Pohjois-
Savo ja Pohjois-Pohjanmaa), paitsi yhtd karjalaista ja yht& ruotsalaista esiintymaa (Varmlanti, to-
dennékoisimmin savolaisldhtdisten metsdsuomalaisten jalkeldinen). Tama alaryhma voidaan yhdis-
taa savolaisten levittdytymiseen Mikkelin Iahistoltd luoteeseen, pohjoiseen ja koilliseen 1400-luvun
lopulta alkaen.

Toiseksi yleisin ryhmé on 1b2 ”Itdmeri”, joka Lénsi-Suomessa saavuttaa 19 % ja It4&-Suomessa 9
% pitoisuuden, mutta korkein frekvenssi on Pohjois-Karjalan 40 %, joka saattaa johtua muinais-
karjalaisesta vaikutuksesta tai geneettisestd ajautumisesta/rikastumisesta. Satakunta on l&hempéna
Itd-Suomen matalia arvoja. Tdma ryhmé on ehka levinnyt Suomeen hyvin varhain, koska sité aino-
ana tavataan kaikilta tutkituilta alueilta.

Kolmanneksi yleisin ryhma L&nsi-Suomessa on la ”Fennoskandia” (14 %). Tdma linja on vain
harvakseltaan havaittavissa Itd-Suomessa, samoin kuin L&nsi-Suomen sisdmaassa: kyseessa onkin
selvasti merellinen ryhmé4, joka saavuttaa korkeimmat pitoisuutensa (yli 20 %) rannikkoalueilla eli
Satakunnassa, ruotsinkieliselld Etelda-Pohjanmaalla ja Varsinais-Suomessa. Tatd ryhmad tavataan
myo6s Ruotsin rannikolla (Uppsala, Vasterbotten), ja se heijasteleekin kontakteja Pohjanlahden yli.
Ryhmaa tavataan matalin frekvenssein Virossa ja Pohjois-Vendjallakin, mutta Latviasta ja Liettuasta
se puuttuu. Alaryhmad 1al “Pohjanlahti” sen sijaan tavataan ainoastaan Ruotsista (Skaraborg, Ité-
Gotanmaa) ja Lansi-Suomesta (ruotsinkielinen Pohjanmaa), joten se kytkeytyy selvastikin ruotsa-
laiseen muuttoliikkeeseen.

Itd-Suomessa kolmanneksi yleisin ryhma on 1a3 (8 %), jota tavataan myds saamelaisilta ja
erdilta itdisilta véestoiltd (venaldiset, burjaatit, tuvalaiset). Sill4 on vastaava pitoisuus myos Lansi-
Suomessa (se puuttuu vain ruotsinkieliseltd Pohjanmaalta), missé se on viidenneksi yleisin ryhma.
Alaryhmé 1a3a “Laaja-alaisin” puolestaan on neljanneksi yleisin ryhma Lansi-Suomessa (10 %) ja
Itd-Suomessa (5 %). Tama ryhméa voi — ainakin suurimmalta osin — liittya ruotsalaiseen ekspan-
sioon, koska ruotsinkielisella Eteld-Pohjanmaalla pitoisuus on jopa 20 % kaikesta N1c:std. Myds
rurikidien haplotyyppi kuuluu tdhén ryhméén, jota tavataan Suomen liséksi Ruotsista, Karjalasta,
Vengjalta ja Ukrainasta, eli alueilta joilla varjagit toimivat aktiivisesti, mika tukee ajatusta ryhman
skandinaavisesta alkuperasta.

Teoriassa Aasian puolella voisi olla samanné&kdinen rinnakkainen kehityslinja (ryhma 1
hakasseilla, 1la altailaisilla, 1a3 tuvalaisilla ja burjaateilla), mutta ehka kaikki ndma vanhemmat
ryhmat ovat levinneet Aasiaan (tai Eurooppaan) yhdessé ryhman 1a3a Laaja-alaisin” kanssa. Tassd
vaiheessa ei ole mahdollista méaaritellda 1a3a:n alkuperdistd syntyaluetta, koska myds mainittuja
vanhempia ryhmi tavataan sekd Euroopan etté Aasian puolelta.

3.2. Vahaisemmat ryhmat

Ryhmaélla 1a2 “Itdinen Itdmeri” on 31 % pitoisuus Satakunnassa, vaikka sitd ei timén liséksi tavata
Suomesta muualta kuin Varsinais-Suomesta (7 %). Ruotsissakin (Vasterbotten) on yksi osuma,
mutta Suomen lounaisrannikon irrallinen keskittymé lienee perdisin Baltiasta: t4t4 ryhmé&é tavataan
Virosta, Latviasta ja Liettuasta. Mielenkiintoista kylld, tdma ryhma on Suomen osalta kaanteinen
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suhteessa linjoihin 1a3a “Laaja-alaisin” ja la3a4 Suomenlahti”, jotka puuttuvat kokonaan vain
Satakunnasta. Myds alaryhma 1a2bl on selvésti Baltiasta peréisin.

Ryhméan 1b “Suomalais-saamelainen” (perustajahaplotyyppi niine jéilkeldisineen joille ei ole
nimetty omaa alaryhmad) frekvenssi on jalleen korkein Satakunnassa (15 %).

Ryhméan 1c2al frekvenssi Eteld-Pohjanmaalla on 19 %, mutta muualla sitd tavataan vain
harvakseltaan. Tdma ryhmé polveutuu ryhmaéstéa 1c ”Volga-Ural”.

Ryhman 1bla ”Muinaiskarjalainen” frekvenssi on yli 6 % Eteld- ja Pohjois-Karjalassa ja 1 %
Pohjois-Pohjanmaalla, mutta muualta se puuttuu. Koska tatd ryhmaa tavataan myos karjalaisilta
(Suomen ulkopuolelta), se voidaan yhdistdd muinaiskarjalaisiin, joiden pohjoinen ekspansio
Laatokan luoteisrannalta alkoi 1000-luvun lopulla tai viimeistdan 1100-luvulla.

Ryhmad 1cla tavataan vain Varsinais-Suomesta, ja lisdksi ruotsalaisilta ja saamelaisilta,
harvinaisena myos virolaisilta ja latvialaisilta.

Suomessa on vain yksittdisia esiintymia ryhmista 2 ja 3, ja néiden alkuperd juontuu aivan itéi-
simmastd Euroopasta (Uralilta) tai perdti Aasian puolelta. Ryhma 2b/cl ”Ugrilainen” on mielen-
kiintoinen, koska silla on jélkelaisia seka ita- ettd lansisuomalaisissa. Kaikkein kauimpaa tulleen
muukalaisen jélkeldistd edustaa yksittdinen hdméldinen, joka kuuluu ryhméén 2al ”Jukagiiri”; tat4
ryhmaa tavataan muuten vain Ita-Siperiassa. Suomessa on lisaksi yksittdiset esiintymét ryhmista 3a
ja 3b, joista ainakin jalkimmainen juontuu Aasiasta, Altain ja Sajanin vuoristojen tienoilta.

3.3. Erilainen Satakunta

Kaikista tutkituista Suomen alueista Satakunta ndyttdd olevan poikkeavin. 39 % Satakunnan
N1c:std on peréisin Baltiasta (31 % l1a2 “Itdinen Itdmeri” + 8 % l1a2b), 38 % tulee luultavimmin
Skandinaviasta tai edustaa lansirannikon vanhaa omaperéista véestda (23 % 1la “Fennoskandia” +
15 % 1a3), ja 23 % edustaa suhteellisen varhaista itdistd muuttoaaltoa (15 % 1b ”Suomalais-
saamelainen” + 8 % 1b2 “Itdmeri”).

Toistaiseksi Satakunnasta puuttuvat taysin “ruotsalainen” 1a3a ja “itimerensuomalainen” 1a3a4,
mutta tilanne saattaa tietysti muuttua, kunhan enemman satakuntalaismiehié saadaan testattua.

4. Uralilainen ja epauralilainen N1c

Usein jopa geneetikot ovat ennustaneet kielt4 geenilinjojen perusteella: haploryhmé N1c on tulkittu
todisteeksi suomalais-ugrilaisten (uralilaisten) varhaisemmasta lasndolosta alueella. Téllaisella
ennustelulla ei kuitenkaan ole mitéén tieteellistd arvoa, vaan se perustuu yksinomaan keh&péé-
telmaén. N1c:lla on kylla korkeita frekvensseja joissain suomalais-ugrilaisissa vaestdissa, mutta
my0s joissain aivan muissa véestoissa. Ei ole mitadn perusteita olettaa, ettd uralilaista kielta olisi
milloinkaan puhuttu esimerkiksi It&-Siperiassa, Mongoliassa, Baltian eteldosissa tai Skandinaviassa
(ennen saamelaista ekspansiota alle 2 000 vuotta sitten).

Varhaisin N1c-aalto Itdmeren alueelle on hyvinkin saattanut levitd kampakeraamisten kulttuurien
mukana, koska kumpikin on levinnyt Baltian eteldosiin ja osiin Skandinaviaa, ja ruotsalainen
kuoppakeramiikka muistuttaa jossain maarin kampakeramiikkaa. Kuitenkin dskettain on perusteltu,
ettd uralilaisen kielen ekspansio olisi paljon kampakeramiikkaa myohdisempi (Kallio 2006;
Hakkinen 2009), joten Fennobaltian uralilaistuminen ei nyt nayttéisikaan liittyvan sen paremmin
kampakeramiikan leviamiseen kuin varhaisimpaan N1c:n ekspansioonkaan.

Tietysti jotkin N1c:n alaryhmat saattavat hyvinkin — ainakin levinnallisin perustein — liittya
uralilaiseen ekspansioon. Tamén tarkastelun perusteella tallaisia ovat ainakin ryhmét 1b+ ”Suoma-
lais-saamelainen”, 1c+ “Volga-Ural” sekd alaryhmét 1a3a4 ”Suomenlahti” (itimerensuomalaiset),
la3adb ”Savolainen”, 1a4 ”Lénsisuomalainen” ja 2b/cl ”Ugrilainen”.

Vastaavasti nayttaa ilmeiseltd, ettd jotkin alaryhmat voidaan liittdd aivan muihin kieliin: tavataan
selvasti balttilaisten kielten puhujiin liittyvida alaryhmid kuten la2al and la2bl, siperianturkki-
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laisiin liittyvid kuten 1a3a2, sajaninturkkilaisiin liittyvia kuten 3a ja 3c, altailaisiin liittyvia kuten
2a ja jukagiireihin liittyvia kuten 2al (turkkilaista kieltd puhuvat jakuutit, joilta tatd ryhmaa myos
tavataan ovat myohempid tulokkaita jukagiirien alueella). Loytyy jopa selvasti ruotsalaisiin yhdis-
tettdvid ryhmid kuten l1al ja 1a3a, joten endd ei ole mahdollista olettaa ettd N1c Ruotsissa viittaisi
uralilaisten muinaiseen l&asndoloon.

4.1. Saamelainen N1c

Saamelaisista oli saatavana vain véhan NZ1c-haplotyyppeja: 9 Ruotsin saamelaista tutkimuksesta
Karlsson et al. 2006 ja 11 saamelaista FamilyTreeDNA:n Saame-projektista. Yhteenlasketut
frekvenssit eri ryhmille ovat: 1b2 “Itameri” 25 %, 1a3 20 %, 1b4 “Saamelainen” 15 %, la3a4
”Suomenlahti” 15 %, 1a2al ”Baltia” 5 %, 1b3 5 %, 1¢2 5 %, 1a2bl 5 %, 1cla 5 %.

Suurin ero suomalaisiin verrattuna on ryhmédn 1b4 edustus, jota 16ytyy saamelaisten (15 %)
liséksi vain pohjoisilta itdsuomalaisilta (Pohjois-Savo, Pohjois-Pohjanmaa) ja yksittainen esiintyma
varsinaissuomalaisilta. My6s ryhmida 1b3 ja 1c2 l6ytyy Suomesta vain itdsuomalaisilta, ja
sattumoisin ainoat kaksi mansien N1c-haplotyyppid kuuluvat juuri néihin ryhmiin. Taméa ehka
heijastelee itdista vaikutusta eteldiseen Karjalaan, minne myods saamelainen alkukoti sijoitetaan.
Muiden ryhmien edustus saamelaisilla muistuttaa suomalaisten edustusta.

5. Ikd ja syntyalue

Askettain on esitetty, etta N1cl (M178) jakautuisi kahteen haaraan, joita erottaisi vain locus
DYS391, arvon ollessa joko 11 (suuremmassa ja vanhemmassa haarassa) tai 10 (Rootsi et al. 2007;
Derenko et al. 2007). Esitin kuitenkin tarkastelun alussa, miksi arvon 10 taytyy tassa locuksessa olla
vanhempi ja alkuperéinen. Vaikka kyseinen locus todella jakaisi haploryhmén kahteen haaraan,
saattaa nuorempi haara silti saada vanhempia ajoituksia.

Nimittdin haaran ik& perustuu havaittuun variaatioon: mitd enemman erilaisia alleeleja, sita
suurempi aikasyvyys. Mutta tdma yleistys patee vain silloin, jos kyseessa on kaksi vakiméaaraltaan
yht& suurta haaraa. Mutaatioiden ilmenemistiheys ei riipu pelkastaan ajasta vaan myos vakiluvusta:
kaksi kertaa suuremmassa véestdssd sama mutaatioméard voidaan saavuttaa puolet lyhemmaéssé
ajassa.

Nuorempi haara voi siis olla variaatioltaan suurempi, jos se on lisdantynyt nopeammin Kkuin
vanhempi haara. Ajoituksia ei siis voida perustaa yksin variaatioon, vaan on otettava huomioon ver-
tailun avulla saavutettu perustajahaplotyyppi; haara on juurrutettava oikeasta kohdasta Y-kromoso-
maaliseen sukupuuhun. Vasta sitten nahdaén, miké haara todellisuudessa on vanhin.

Mirabal et al. 2009 ehdottavat, ettd Euroopassa haploryhmén N1c ekspansio olisi saattanut olla
lannesta itadn, perustuen siihen ettd lantisilla vaestoilla on korkeammat varianssiarvot. Edelld kui-
tenkin perustelin, miksi varianssi (tai mink&an muunkaanlainen variaatio) ei voi luotettavasti kertoa
eri haarojen tai ryhmien suhteellista ik&a. Toiseksi on tdysin harhaanjohtavaa edes laskea minkaan-
laista variaatiota vaestokohtaisesti: ainoa merkitseva tekija on linjan periytyminen. (Enemman ai-
heesta kirjoituksessani ”Analyzing the inner structure of the Y-chromosomal haplogroup N1b”,
luvussa 6 http://www.mv.helsinki.fi/home/jphakkin/N1b.pdf .)

Rekonstruoidun N1c-perustajahaplotyypin avulla voimme paikantaa alueen, jossa haploryhman
diversiteetti on syvin — alueen, missa vanhimmat mutaatio ovat tapahtuneet. Pienempien ryhmien 2
ja 3 osalta tdma alue osuu Uralvuoriston tienoille: nd&mé& ryhmaét jakautuvat erillisiin eurooppalaisiin
ja aasialaisiin alaryhmiin, jotka vain harvoin ovat levinneet Uralin yli toisen maanosan puolelle.
Suurimman ryhmdn 1 osalta tallainen alue voisi olla Etela-Siperiassa, koska ryhméan 1 perustaja-
haplotyyppi on l6ydetty vain hakasseilta, samoin kuin haploryhmé&n N1b perustajahaplotyyppi.
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Niinp& voidaan olettaa my6s N1c-perustajahaplotyypin olleen l&snd samassa véestossa. Koko N1c:n
syntyalue voidaankin sijoittaa jonnekin nykyisen Hakassian l&histdlle, Sajanin vuoriston tienoille.

Kiinan ja Mongolian N1c kuuluu ryhmaén 2a eika ole lahelld N1c-perustajahaplotyyppid, joten
ei ole mitaan syyta olettaa N1c:n syntyneen niin iddssé, kuten on ehdotettu (Rootsi et al. 2007).
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